
Marker Synony dbSTSn GenBankn positio framework chromosom DD2 HB3 B1SD QC1 QC0 B4R3 SC05 TC0 GC0 3BA6 1BB5 3BD5 SC01 QC3 QC2 TC0 GC0 D43 C188 C408 116 61 7C3 7C7 7C12 7C16 7C20 7C46 C101 7C111 7C126 7C140 7C159 7C170 7C183 7C421 7C424

C9m8 . G44450 . 0 2 9 D H D H H D H H H D H H D H H H D D D D H H D H H H H H D H H D H H D D D

C9M37 . G44451 . 0 2 9 D H D H H D H H H D H H D H H H D D D D H H D H H H H H D H H D H H D D D

C9M43 . G44452 . 0 2 9 D H D H H D H H H D H H D H H H D D D D H H D H H H H H D H H D H H D D D

C9M9 . G44453 . 0 2 9 D H D H H D H H H D H H D H H H D D D D H H D H H H H H D H H D H H D D D

C9M4 . G44454 . 0 2 9 D H D H H D H H H D H H D H H H D D D D H H D H H H H H D H H D H H D D D

C9M7 . G44455 . 2.9 2 9 D H D H H D H H H D H H D H H H D D D D D H D H H H H H D H H D H H D D D

C9M26 . G44456 . 2.9 2 9 D H D H H D H H H D H H D H H H D D D D D H D H H H H H D H H D H H D D D

C9M30 . G44457 . 2.9 2 9 D H D H H D H H H D H H D H H H D D D D D H D H H H H H D H H D H H D D D

TA39 . G38810 AF010509 2.9 2 9 D H D H H D H H H D H H D H H H D D D D D H D H H H H H D H H D H H D D D

C9M44 . G44458 . 2.9 2 9 D H D H H D H H H D H H D H H H D D D D D H D H H H H H D H H D H H D D D

C9M28 . G44459 . 2.9 2 9 D H D H H D H H H D H H D H H H D D D D D H D H H H H H D H H D H H D D D

C9M5 . G44460 . 2.9 2 9 D H D H H D H H H D H H D H H H D D D D D H D H H H H H D H H D H H D D D

C9M42 . G44461 . 2.9 2 9 D H D H H D H H H D H H D H H H D D D D D H D H H H H H D H H D H H D D D

C9M41 . G44462 . 5.8 2 9 D H D H H D H H H D H H D H H H D D D D D H D H H H H H D H D D H H D D D

C9M51 . G44463 . 5.8 2 9 D H D H H D H H H D H H D H H H D D D D D H D H H H H H D H D D H H D D D

C9M52 . G44464 . 8.7 2 9 D H D H H D H H H D H H D H H H D D D D D H D H H H H H D H D H H H D D D

C9M27 . G44465 . 8.7 2 9 D H D H H D H H H D H H D H H H D D D D D H D H H H H H D H D H H H D D D

C9M29 . G44466 . 8.7 2 9 D H D H H D H H H D H H D H H H D D D D D H D H H H H H D H D H H H D D D

C9M24 . G44468 . 8.7 2 9 D H D H H D H H H D H H D H H H D D D D D H D H H H H H D H D H H H D D D

C9M54 . G44467 . 8.7 2 9 D H D H H D H H H D H H D H H H D D D D D H D H H H H H D H D H H H D D D

C9M33 . G44469 . 11.6 2 9 D H D D H D H H H D D H D H H H D D D D D H D H H H H H D H D H H H D D D

C9M63 . G44470 . 11.6 2 9 D H D H H D H H H D D H D H H H D D D D D H D H H H H H D H D H H H D D D

C9M60 . G44471 . 11.6 2 9 D H D H H D H H H D D H D H H H D D D D D H D H H H H H D H D H H H D D D

C9M12 . G44472 . 11.6 2 9 D H D H H D H H H D D H D H H H D D D D D H D H H H H H D H D H H H D D D

C13M11 . G44473 . 11.6 2 9 D H D H H D H H H D D H D H H H D D D D D H D H H H H H D H D H H H D D D

TA28 . G38840 AF010513 11.6 2 9 D H D H H D H H H D D H D H H H D D D D D H D H H H H H D H D H H H D D D

C9M69 . G44474 . 11.6 2 9 D H D H H D H H H D D H D H H H D D D D D H D H H H H H D H D H H H D D D

C9M11 . G44475 . 11.6 2 9 D H D H H D H H H D D H D H H H D D D D D H D H H H H H D H D H H H D D D

C9M64 . G44476 . 11.6 2 9 D H D H H H H H H D D H D H H H D D D D D H D H H H H H D H D H H H D D D

BM18 . G44477 . 14.5 3 9 D H D H H D H H H D D H D H H H D D D D D H D H H H H H D H H H H H D D D

C9M56 . G44478 . 14.5 3 9 D H D H H D H H H D D H D H H H D D D D D H D H H H H H D H H H H H D D D

C9M57 . G44479 . 17.4 3 9 D H D H H D H H H D D H D H H H D D D D D H D D H H H H D H H H H H D D D

C9M66 . G44480 . 17.4 3 9 D H D H H D H H H D D H D H H H D D D D D H D D H H H H D H H H H H D D D

BM32 . G44481 . 17.4 3 9 D H D H H D H H H D D H D H H H D D D D D H D D H H H H D H H H H H D D D

C9M61 . G44482 . 17.4 3 9 D H D H H D H H H D D H D H H H D D D D D H D D H H H H D H H H H H D D D

GP195 . G37788 X02919 17.4 3 9 D H D H H D H H H D D H D H H H D D D D D H D D H H H H D H H H H H D D D

MMSA . G37834 M19143 17.4 3 9 D H D H H D H H H D D H D H H H D D D D D H D D H H H H D H H H H H D D D

BM44 . G44483 . 20.3 3 9 D H D H H D H H H D D H D H H H D D D H D H D D H H H H D H H H H H D D D

BM27 . G44484 . 26 3 9 D H D H H D H H D D D H D H H H D D D H D H D D H H H_ H D D H H H H D D D

C9M108 . G44485 . 34.6 3 9 D H D H H D H H D D D H D H H D D D D H D H D D D H H_ H D H H H H H D D D

C6/9M22 . G44486 . 40.3 3 9 D H D H H D H H D D D H D H H D D D D H D H D D D H H_ H D D H H H H D H D

B7M98 . G44487 . 40.3 3 9 D H D H H D H H D D D H D H H D D D D H D H D D D H H_ H D D H H H H D H D

C6/9M27 . G44488 . 43.2 3 9 D H D H H D H H D D D H D H H D D D D H D H D D D H H_ H D D H H D H D H D

C9M48 . G44489 . 48.9 2 9 D H D H H D H H D H D H D H H D D D D H H H D D D H H D D D H H D H D H D

C6/9M46 . G44490 . 48.9 2 9 D H D H H D H H D H D H D H H D D D D H D H D D D H H_ D D D H H D H D H D

BM67 . G44491 . 48.9 3 9 D H D H H D H H D H D H D H H D D D D H D H D D D H H_ D D D H H D H D H D

C9M46 . G44492 . 54.6 3 9 D H D H H D H H D H D H D H H D H D D H D H D D D H H_ D D H H H D H D H D

C9M49 . G44493 . 54.6 3 9 D H D H H D H H D H D H D H H D H D D H D H D D D H H_ D D H H H D H D H D

C6/9M19 . G44494 . 54.6 3 9 D H D H H D H H D H D H D H H D H D D H D H D D D H H_ D D H H H D H D H D

C9M17 . G44495 . 54.6 3 9 D H D H H D H H D H D H D H H D H D D H D H D D D H H_ D D H H H D H D H D

BM54 . G44496 . 54.6 3 9 D H D H H D H H D H D H D H H D H D D H D H D D D H H_ D D H H H D H D H D

C9M50 . G44497 . 54.6 3 9 D H D H H D H H D H D H D H H D H D D H D H D D D H H_ D D H H H D H D H D

C9M18 . G44498 . 54.6 3 9 D H D H H D H H D H D H D H H D H D D H D H D D D H H_ D D H H H D H D H D

C9M15 . G44499 . 54.6 3 9 D H D H H D H H D H D H D H H D H D D H D H D D D H H_ D D H H H D H D H D

wh_hrp1 . . . 57.5 3 9 D H D H H D D H D H D H D H H D H D D H D H - - - - . . . . . . . . . . .

wh_hsp1 . G37836 X69121 57.5 3 9 D H D H H D D H D H D H D H H D H D D H D H D D D H H D D H H H D H D H D

C9M103 . G44500 . 57.5 3 9 D H D H H D D H D H D H D H H D H D D H D H D D D H H D D H H H D H D H D

C9M106 . G44501 . 57.5 3 9 D H D H H D D H D H D H D H H D H D D H D H D D D H H D D H H H D H D H D

B5M68 . G44502 . 57.5 3 9 D H D H H D D H D H D H D H H D H D D H D H D D D H H D D H H H D H D H D

TA61 . G38855 AF010557 57.5 3 9 D H D H H D D H D H D H D H H D H D D H D H D D D H H D D H H H D H D H D

C4M42 . G37971 . 57.5 3 9 D H D H H D D H D H D H D H H D H D D H D H D D D H H D D H H H D H D H D

C9M20 . G44503 . 60.4 3 9 D H D H D D D H D H D H D H H D H D D H D H D D D H H D D H H H D H D H D

TA53 . G38856 AF010552 60.4 3 9 D H D H D D D H D H D H D H H D H D D H D H D D D H H D D H H H D H D H D

C6/9M20 . G44504 . 66.1 2 9 D H D H D D D H D H D H H D H D H D D H D H D D D H H D D H H H D H D H D

B7M102 . G44505 . 69 3 9 D H D H D D D H D H D D H D H D H D D H D H D D D H H D D H H H D H D H D

B7M30 . G44506 . 91.9 2 9 D H D H D D D H D D D D H D D H H D D D D D D D D H D D D H D H D D D H D

C6/9M55 . G44507 . 91.9 2 9 D H D H D D D H D D D D H D D H H D D D D D D D D H D D D H D H D D D H D

C9M100 . G44508 . 94.8 3 9 D H D H D D D H D D D D H D D H H D D D D D D D D H D D D H D H D D D D D

C9M99 . G44509 . 94.8 3 9 D H D H D D D H D D D D H D D H H D D D D D D D D H D D D H D H D D D D D

P. falciparum HB3xDd2 cross Segregation Data for chromosome 9

Chromosome 9 inheritance in P. falciparum HB3xDd2 cross:
Previous Legend for Tables Next Parent Progeny



C14M117 . G44510 . 94.8 3 9 D H D H D D D H D D D D H D D H H D D D D D D D D H D D D H D H D D D D D

C9M97 . G44511 . 94.8 3 9 D H D H D D D H D D D D H D D H H D D D D D D D D H D D D H D H D D D D D

C9M94 . G44512 . 94.8 3 9 D H D H D D D H D D D D H D D H H D D D D D D D D H D D D H D H D D D D D

C6/9M41- . G44513 . 94.8 3 9 D H D H D D D H D D D D H D D H H D D D D D D D D H D D D H D H D D D D D

C6/9M18 . G44514 . 94.8 3 9 D H D H D D D H D D D D H D D H H D D D D D D D D H D D D H D H D D D D D

C6/9M23 . G44515 . 94.8 3 9 D H D H D D D H D D D D H D D H H D D D D D D D D H D D D H D H D D D D D

BM98 . G44516 . 97.7 3 9 D H D H D D D H D D D D H D D H H D D D D D D D D D D D D H D H D D D D D

C9M98 . G44517 . 100.6 3 9 D H D H D D D H D D D D H D D H H D D D D D D D D D D D D H D D D D D D D

C9M110 . G44518 . 103.5 2 9 D H D H D D D H D D D D H D D H H D D D D D D D D D D D D D D D D D D D D

RHO3 . G37835 M65059 103.5 2 9 D H D H D D D H D D D D H D D H H D D D D D D D D D D D D D D D D D D D D

B7M27 . G44519 . 103.5 2 9 D H D H D D D H D D D D H D D H H D D D D D D D D D D D D D D D D D D D D

C9M109 . G44520 . 103.5 2 9 D H D H D D D H D D D D H D D H H D D D D D D D D D D D D D D D D D D D D

C9M105 . G44521 . 103.5 2 9 D H D H D D D H D D D D H D D H H D D D D D D D D D D D D D D D D D D D D

ATGF1 . G37837 X15979 103.5 2 9 D H D H D D D H D D D D H D D H H D D D D D D D D D D D D D D D D D D D D

B7M57 . G44522 . 106.4 3 9 D H D H D D D H D D D D H D D H H D D D D D D D D D D D H D D D D D D D D


